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¢éwiczenia

Frekwencja 100% (zal)
Definicje bioinformatyczne (pkt)
Raport z ¢wiczen/projekt (pkt)
Kolokwium (ocena)
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Plan éwiczen

1 - obstuga komputera
2 - podstawy HTML
3 - NCBI, EBI (modele danych)

4 - przeszukiwanie biologicznych baz danych -
stowa

kluczowe (PubMed, proteins)

5 - przeszukiwanie biologicznych baz danych -
BLAST

6 - analizy in silico - alignment
7 - analizy in silico - wtasciwosci fizykochemiczne

.
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wyktady

Nieobowigzkowe (wtasne materiaty)
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Plan wyktadéw

1 - Komputer, internet
informacje organizacyjne;definicja i jak dziata komputer? co to jest internet? Historia internetu. Bazy danych - po co to jest i
jak to wyglada? HTML.

2 - bioinformatyka

definicje bioinforamtyki. dziedziny i zakres bioinformatyki (~omiki oraz zagadnienia badawcze); pojecie "in silico”
historia bioinformatyki; Human Genom Project; bioinformatyczne bazy danych; projekty bicinformatyczne; niezbedne
definicje (stownik).

3 -NCBI, EBI

baz danych; BLAST
4 - alignment (pairwise + MSA) + macierze substytucji

5 - analizy in silico
biologia - biologia 3
¢, skala sci, profil

fizyczne i chemiczne biomolekul; analizy teoretyczne;
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materiaty

« Podr eczniki

« Internet (serwisy bioindormatyczne,
biotechnologiczne, biologiczne i medyczne
bazy danych, narzedzia bioinformatyczne)

« www.uwm.edu.pl/wbiol

« Wyktady + wiasne notatki

« Skrypty (moje, studentéw i udostepnione)
« Multimedia i materiaty online
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Bioinformatics

Bioinformatyka

Podrecznik do analizy genow i biaek

Bioinformatyka

BEF. Ouellette'a
i ewolucja molekularna
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multimedia

. HiStOI’y of Com puters (od liczydet) — ogdlnie 10 minut
« BBC documentary history of computers (ssc)

—9 czesci

. Computer Pioneers (The Computer History Museum) — XX
wiek
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do czytania

Bioinformatyka:
« rozdziat ... (komputer)
« rozdziat ... (internet)

Urzadzenia techniki komputerowej czes¢ 1. Jak
dziaie; komputer (Krzysztof Wojtuszkiewicz,
PWN

Historia internetu, Domeny (Grzegorz Hodak,
wyktady, Uniwersytet Wroctawski)

http://www.mapainternetowa.com/ (bardzo
ogélnie)

KABR; Wydziat Biologii;
UWM w Olsztynie

dr Jan Pawet Jastski Podstaw

Rysowac skale czasowe do multimediow!
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Materiaty multimedialne

How Computers Work - Journey Into The
Walk-Through Computer (dla dzieci)

Prawdziwa Historia Internetu:
- Bitwa Przeglgdarek

- Wojna Wyszukiwarek

Polskie komputery — stracona szansa (PR 1)

Definicja bioinforamtyki

dyscyplina nauk biologicznych  wywodz aca sie z
biotechnologii (genetyki), zajmuj  aca sie stosowaniem
narz edzi matematycznych i informatycznych do

rozwi gzywania probleméw biologii (gtéwnie biologii
molekularnej) i zagadnie n biotechnologicznych.
Podstawowymi poddziedzinami bioinformatyki s ER
genomika, proteomika, transkryptomika i metabolomika
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invivo — badania przyzyciowe; mato mozliwosci manipulacii
insitu  — w tkance; ograniczone mozliwo$ci manipulacji

invitro — w szkle; najwigksze ,naturalne” mozliwosci manipulaciji
in silico — w krzemie; mozliwos¢ analizowania wszelkich,

nawet pozornie niemozliwych uktadéw

KABR; Wydziat Biotogii;

dr Jan Pawet Jastaski Podstaw
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Narzedzia maiematyczne |
informatyczne

(podac przyktady — wektor, chromosom, tablica, macierz,
wiasdciwosci biatek)

KABR; Wydziat Biologii;
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software
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dr Jan Pawet Jastaski Podstaw

hardware

Komputer
urz gdzenie elektroniczne stu  zace do przetwarzania wszelkich
informaciji, ktére da si ¢ zapisa ¢ w formie ci agu cyfr, albo
sygnatu ci agtego.

KABR; Wydziat Biotogii;
UWM w Olsztynie

dr Jan Pawet Jastaski Podstaw
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Uktady elektroniczne / $ciezki
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Urzadzenia peryferyjne

Uragazenia umieszcas ™
raygrsnts umiessczons wowny
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Biti bajt — ilo §¢ zajmowanej pami eci

« 1 bajt = 8 bitow

* 256 kombinacji > 2”8 |O‘O‘O‘O‘O‘O‘O‘l|

W o$miobitowym systemie istnieje mozliwo$¢ zapisu 256
r6znych znakéw, symboli, odcieni w jednej pozycji pamieci (np.
w jednej zmiennej) np.:

256 odcieni koloru czerwonego (Red)

256 odcieni koloru zielonego (Green)

256 odcieni koloru niebieskiego (Blue)
RGB<255,0,255>
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Twardy dysk HDD
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sygnat, bit

bit
lojofl1j1]of1]of1]
byte (8-bits)
[of1f1jof1]ofofaf[sfof1fof1if1]of1]

word (16-bits, 2 bytes)
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Obraz na monitorze, kolory pikseli

dreen: 88%
blue: 88%
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Piksel

* Piksel (ang. pixel = picture+element) jest to najmniejszy e lement
obrazu bitmapowego. Jeden piksel to bardzo maty kwa  drat o
przeci etnym boku 0,28mm (rzadziej: prostok  at) widzialny z
odlegto $ci uzytkowej jako wypetniony jednolitym kolorem. Piksel
stanowi tak ze najmniejszy element obrazu wy $wietlanego na

monitorze komputera. Tryb
pracy monitora, a konkretnie
jego rozdzielczo $¢ to wia $nie
liczba pikseli jakie zawiera on
w pionie i poziomie.

. Wikipedia
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SYSTEM OPERACYJNY
NARZEDZIA INFORMATYCZNE

. System operacyjny (ang. skr6t OS Operating
System ) — oprogramowanie zarzgdzajace
sprzetem komputerowym, tworzgce $rodowisko
do uruchamiania i kontroli zadan uzytkownika.

- Wikipedia
Sterowniki
Operating System O
i & Jadro
Hardware
Bran Pawet Jastaski ‘Podstawy Bioinformatyki
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Plik i katalog

* Praca domowa

drJan Pawet Jastaski
Biotechnologia
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Rozdzelczo $¢ / dpi / ppi
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Powtoka, INTERFACE, KOMENDY, OPERATORY,
SKRYPTY
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Sie¢

Il
Select Commands in Chime and RasMol - [ Tiumaczenie strony |
Chime and RasMol predefine the following terms which can be u:
Kurt Gile: _';l
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FORMATY PLIKOW /
ROZSZERZENIA NAZW PLIKOW

e Format pliku w informatyce to ustalony
standard zapisu informacji w pliku danego

typu.

Dysk:\katalogl\katalog2\sciezka_dostepu\nazwa_pliku  .roz

c:\Program Files\RasMol\raswin.exe

http://www.uwm.edu.pl/katedrafbr/index.php

nazwa_pliku.rozszerzenie

+~KfiBR, Wydziat Biotogi;
UWM w Olsztynie
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Formaty graficzne

» Formaty grafiki rastrowej

BMP - bez kompresji

TIFITIFF - kompresja bezstratna

GIF - kompresja z wyborem #oi koloréw, przéroczystdci, animacje
PNG - kompresja bezstratna — miat wypéz8IF-a

JPG/IPEG- kompresja stratna (nieodwracalnie)

DjVu - kompresja do 10x lepsza od JPEG

Formaty grafiki wektorowej

EPS - Encapsulated PostScript
PDF - Portable Document Format (Adobe)
SVG - Scalable Vector Graphics (open)
SWF - Flash Adobe (dawniej Macromedia)
CDR - Corel
WMF - Windows MetaFile
+-KfiBR, Wydziat Biotogi; drJan Pawet Jastlaski ‘Podstawy Bioinformatyki
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Sieé¢ komputerowa i serwer

. Sie¢ globalna, sie ¢ rozlegta ( Wide Area Network , WAN)

. sie¢ komputerowa zasi ggiem obejmuj aca duzy obszar
geograficzny (np. caly kraj); najpopularniejsz 3 siecig
rozlegt g jest internet. Zazwyczaj sktada si e z wielu
potaczonych sieci lokalnych.

« Sie¢ lokalna ( Local Area Network , LAN)
« najmniej rozlegta posta ¢ sieci komputerowej obejmuj aca
czesto kilka komputeréw w jednym budynku.

« Serwer

« program (potocznie réwnie z komputer, na ktérym
zainstalowany jest program) umo  zliwiaj gcy udost epnianie
lub wymian e danych mi edzy komputerami pot aczonymi w
sie ¢ komputerow g

+~KfiBR, Wydziat Biotogi; drJan Pawet Jastlaski
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Sieé komputerowa i internet

« Sie¢ komputerowa
— grupa komputeréw lub innych urzadzen potgczonych ze sobg w celu
wymiany danych lub wspétdzielenia r6znych zasobow.
* Internet
— ,mi edzysie €” ogdlno $wiatowa sie ¢ komputerowa, czyli grupa
komputeréw lub innych urz  gdzen potaczonych ze sob g
w celu wymiany danych lub
wspotdzielenia ré6 znych zasobow. g

s (699,85
g 58
@43

&g
o, A
—
$a 88 Ss =
28 BBLE 2
LYY S
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IP i adres IP

IP (Internet Protocol )
— wewn atrzsieciowy protokét transmisji danych w formie paki etow.
TCP/IP (Transmission Control Protocol / Internet Protocol )

Adres IP
« unikalna nazwa ka zdego urz gdzenia w sieci opartej na protokole TCP/IP
wyrazona czterema oktetami oddzielonymi kropkami:
« Oktet w praktyce oznacza 8 bitow, czyli 1 bajtiod  powiada
jednej z cyfr od 0 do 255

An IPv4 address (dotted-dacimal notaticn)
130.14.25.1 = 130.014.025.001 — NCBI 172 . 16 .254 . 1
130.14 — domena NIH b A, O O
.25 — podsie ¢ National Library of Medicine w NIH

e
.1 — konkretny numer komputera w bibliotece e bytexElgbt B
Thirty-two bits (48 ), or 4 bytes

10101100.0001€000.11111110,000€0001

130.14.25.1 - ,serwer nazw domen”  =» ncbi.nml.nih.gov

+~KfiBR, Wydziat Biotogi; drJan Pawet Jastlaski
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Serwis internetowy i strona

« Serwis internetowy, witryna (website)
« serwis informacyjny umieszczony w sieci; najcz esciej
wirtualny, interaktywny odpowiednik
czasopisma, gazety, ksi azki

« Strona internetowa

. cyfrowy dokument kodowany w jednym zj  ezykéw
programistycznych zapewniaj acych hipertekstowo $¢ (np.
html, xml, php, flash itp. ); kod interpretowany jes t przez
przegl adark e internetow g i wy $wietlany w postaci
odpowiednio sformatowanego tekstu; serwis interneto wy
sktada si e z serii pot aczonych tematycznie i fizycznie
(hipert gczami) stron internetowych;
odpowiednik kartki lub akapitu w ksi  azce, gazecie

+~KfiBR, Wydziat Biotogi; drJan Pawet Jastaski
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Strona internetowa

7 <hody>
]

9 <table width=250px border="im>
10 <tr><ta>
1

2 <b>to jest pogrubiony tekst</b>
13 <i>to jest pochyly tekst</i>

14 <usto Jest podkreslony tekst</u>
15

16 <ul>to jest vypunktovanie
 <lispunke 1</1i>

1 <lipunke 2</1i>

)To jest stiona interetowa - Mozilla Firefox|

Pk Edicia Widok Histoia Zoktadki Ner

5 S @€ @lien
a <
2 to jest pogrubiony tekst
2 <centersto jest myérodkovanie</center> o jest pochyly tekst
Kl to_jest podkreslony tekst
% <a ="adre: "> a to jest fa>
u
2 </ras</er> . :’ uiﬁ‘l‘"yp“"’“‘)“a"“
* punkt 2
* punkt 3
. - itd,
Czy to jest tekst sformatowany,
. to jest wyérodkowanie
czy niesformatowany? ato jest hipertacze
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Strony domowe serwisow internetowych

ebiolog. pl
enisionstid Przemiana energii i materii w komérce

Przemiany energetyczne
Metabolizm

echnologii Roslin

i O
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TEKST SFORMATOWANY |
NIESFORMATOWANY

24 Dokument2

Bik Edyois jarzgdzia  Tabela
BEETYETEA Y -0 EISILIE IO E Y |
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B Bez tytutu - Notatnik =10l x|
Pik Edycja Fomat “Widok Pomoc
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PrzykYad tekstu niesformatowanego
- napisaneqo w edytorze typu wrSIwrg
- Edyrorem takim jest np.T NOTATNIK, Metapad, Notepac+
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PRZEGLADARKA INTERNETOWA
/ EDYTOR TEKSTU

* Przegladarka internetowa - program komputerowy, stuzacy
do pobierania i wy$wietlania zawarto$ci dokumentéw z serweréw
internetowych.

« Edytor tekstu - program komputerowy ukierunkowany
zasadniczo na samo wprowadzanie lub edycje tekstu, a nie na
nadawanie mu zaawansowanych cech formatowania (do czego
stuzy PROCESOR TEKSTU). W zaleznosci od zastosowan,
edytory tekstu nie maja w ogéle mozliwosci zajmowania sie
wygladem i formatowaniem tekstu, skupiajgc sie tylko na

wprowadzaniu " W)
samych znakéw, lub tez maja 1 3 @ i
mozliwosci bardzo ograniczon ? =

e N
“Podstawy Bioinformatyki+
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Wikipedia
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http, ftp i www

. http (Hypertext Transfer Protocol - protokét przesytania dokumentéw
hypertekstowych)
« to protokét sieci WWW. Za pomoc g protokotu HTTP przesyta si ¢
zgdania udost gpnienia dokumentéw WWW i informacje o
klikni gciu odno snika oraz informacje z formularzy.
Zadaniem stron WWW jest publikowanie informacji- na  tomiast
protok6t HTTP wia $nie to umo zliwia.

« ftp (File Transfer Protocol )

« protokdt, ktéry umo  zliwia przesytanie plikéw z i na serwer poprzez
sie¢ TCP/IP.

« WWW (World Wide Web)

« (w skrécie okreslany jako WWW lub Web) jest hipertekstowym,
multimedialnym, sieci owym (TCP/IP) systemem informacyjnym
opartym na publicznie dostepnych, otwartych standardach IETF i W3C.
Pierwotnym i w chwili obecnej nadal podstawowym zadaniem WWW
jest publikowanie informacji.

Wikipedia
*+KfiBR; Wydziat Biotogi; drdan Pawet Jastski “Podstawy Bioinformatyki+
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Popularne protokoty wysokopoziomowe
(aplikacyjne ) i ich standardowe porty:

DNS - 53
Finger - 79
FTP-21

Gopher - 70

HTTP - 80, dodatkowe serwery, np. proxy, sa najczesciej umieszczane na porcie 8080
« HTTPS - 443 (HTTP na SSL)

+  IMAP-143

. IMAP3 - 220
. Jabby 2
LR s Numery portéw reprezentowane sg przez
. I[Bﬁzé 3%35 (LoAP nassL) liczby naturalne z zakresu od 0 do 65535.
. MySQL - 3306 Niektére numery portéw (od 0 do 1023) sg
. gg;‘;jﬁg ogolInie znane (well-known port numbers) i
. SPOP3- 995 (POP3 na SSL) zarezerwowane ha standardowo przypisane
: :g;‘fc'e_ss% <5432 do nich ustugi takie, jak np. WWW czy poczta
. SMTP-25 elektroniczna. Dzigki temu mozemy
. SSH-22 : i & ni 41N
Telnet. 23 |dentyf|kowa_c nie ty_lko procesy, ale ogdlnie
. TFTP-69 znane ustugi dziatajgce na odlegtych
«  WAP
. X11-0d 6000 do 6007 systemach.
«  XMPP
+~KfiBR, Wydziat Biotogi; drJan Pawet Jastaski ‘Podstawy Bioinformatyki~*
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domena — adres WWW

. .com — domena komercyjna

. .edu —domena edukacyjna

« .gov — domena rzgdowa

« .mil — domena wojskowa

. .org — domena organizacji niedochodowej
« .pl — Polska

« .edu.pl — domena edukacyjna w Polsce

Forma ogélna URL:
* protokot://komputer.domena

130.14.25.1 - ,serwer nazw domen”  =» ncbi.nml.nih.gov
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Poczta elektroniczna

« Adres e-mail posiada uniwersalng strukture:
¢ uzytkownik@komputer.domena

« bioinformatyka@gmail.com

Raceived: fr E
HISe:173:200.791) by Aambere:ec oo (8-.3/6.5. 5 nm 3 &
Zawms 18 RAKLI177 for <aciencequyidacl.coms un, 2 Jan 2000 55
17:55:22 0300 (sex) 23
Receive: by dods umbi g3
(9!0427 so1. l 8. l/!loﬂl BGX Awocr id RAA90300 for v g
scienceguyidest com sun. 2 Saa 2000 17:51120 2Dste xem)

Deter Suns 2 gan 2000 17151130 -0800

naglowek

Nadawea, Adresat £ 5
i Temat E:

Predictprotein Help
PHDsec, PHDacc, PNDhtm, PHDtopology, TOPITS, Maxhom, EvalSec

Table of Contents for PP help

1. ngroduction

tekst glowny

30 How to use it? <remainder of body truncated>
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Jezyki hypertekstowe

« html Hyper Text Markup Language
hipertekstowy j ezyk znacznikéw ),
. tojezyk skiadaj acy si e ze znacznikéw (ang. tags)
stosowany do pisania stron WWW

« php
. obiektowy, skryptowy j ezyk programowania
zaprojektowany do generowania stron internetowych w
czasie rzeczywistym.

« swf / flash

« technologia tworzenia animacji z
wykorzystaniem grafiki wektorowej na
zasadzie klatek kluczowych.
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Struktura bazy danych

+~KfiBR, Wydziat Biotogi;
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Adres WWW / adres mailowy

« Adres WWW
— protocol://computer.domain
« http://ebiolog.pl
« http://lwww.ebiolog.pl/index.html
« ftp://ebiolog.pl/graf/

« Adres mailowy
—uzytkownik@komputer.domena

« jan.jastrzebski@uwm.edu.pl
+-KfiBR; Wydziat Biologi; dr-Jan Pawet Jastaski
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Bazy danych

« BAZA DANYCH jest to uporz adkowany zbiér danych
o okre $lonej strukturze, ktéry zarz gdzany jest przez
system DBMS.

. DBSM - DataBase Management System

serwer sieciowy

drJan Pawet Jasyts!
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tabele

¢ Tabela - jest podstawowym obiektem bazy danych
stanowi gca zbior informacji przedstawiona zwykle
jako uktad poziomych wierszy (rekordéw) i kolumn

(pol).

Ha Gt en e T Secaes Tods o

HK na&r 3B o

e
s s ufa-[a-[2[E =]
LEHHYE (A Ba D
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kwerendy

« Kwerenda to obiekt bazy danych zawieraj acych grup ¢
rekordéw po selekcji. Jestto  zadanie okazania okre $lonego
zbioru danych. Kwerenda jest narz  edziem, ktéra zbiera dane z
réznych tabel aby odpowiedzie ¢ na pytanie zadane przez
uzytkownika. Jest podstawowym narz ~ edziem analizy w bazie
danych.

[ — CEX

< >
1 [Numer POV [Tmie_ [Nazwisko s
2 1 [T ==
ol
< B
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raporty
¢ Raporty - zawieraj g dane z tabel lub kwerend

uporz gdkowane w zgdany przez u zytkownika
sposob.

Usta ucaniow asy 3

N Nacwisko Plerwszoimip  Diugieimie  Datauodzenia  Misjsco wodzenia
2w irimiied i frerors vz

Lczba vl wMasio. 3

Lczba hlopeée 2 Lz ucniow miesziafaoyen wirlescie. 1
RS- ' e ucniéw mieszkaacyen navi: 2

Pages AT DIM| 4
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formularze

¢ Formularz - jest to obiekt w ktérym umieszczamy
formanty umo zliwiaj gce wprowadzanie, wy s$wietlanie

i edycj e danych.
Pracowni —
T e —
[ S
O — i
Stanowisko:

Tel. wewn.:

Deta wodzenia: the iformaton by closngth fo.
Dota zatrudnienia:

@ Mw_:. £ My Con
LTS | — e e e e e
{—

Company Name. [Peter's Softwaie] Phone M

Addess ]

- [

Stae/Province

PostalCode I

Coury

Payment Tems
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Rekord, pola i klucz

« Rekord - zestaw informacji o pojedynczym elemencie
tabeli bazy danych. W rekordzie powinno znale  z¢ sie
pole, ktére umo Zzliwia jednoznacznie zidentyfikowanie
rekordu, czyli klucz.

FOR | Catory pory rolan ¥ Tugody, maling & trackanki pezypowaga willl

pola rekordu

¢ Klucz - atrubut nato  zony na pole, zwykle w celu
unikni ecia duplikowania si ¢ warto sci. Kluczem
identyfikuj acym mo ze by¢ kilka pol.
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Rekord NCBI i pole rekordu

Lines Prevencex sty
Dty [Gerbopr T sionfe_[Sendto sesoRes
C e 4 Y

I 1: ABK79072. Repert hemoglobin dela_[5i118199993]

Eeatures Sequence

Hontoglires; Prinat

REFERENCE 2  [residues 1 to 147) "'
CoTane ot Georaia, 15th Sereer, Kaguana, 6K 30310, Uk
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Tabela bazy danych

accession organism definition, sequence
protein name

ABK79072 | Homo sapiens | hemoglobin mvhlt....

ABR79072 147 aa linear PRI z5-NOV

Eukaryota; Netazoa; Chordata; Craniata; Vertebrata; Euteleosto
Nermalia; Eutheria; Euarchontoglires; Primates; Haplorrhini;
Catarrhini; Hominidae: Homo

Iumm’ T T (residwes Tt 1T

AUTHORS  L1,T., Davis,D.H., Nechtman,J., Kutlar,A. and Kutlar,F.
TITLE  Nucleotide sequencing of delta globin gene obtained from a Chi oRit
Le did not shov any polyworphism (GenBank reference sequen
HUMEEB) @

. homo sapiens’[ORGANISM] AND hemoglobin[Protein Name]
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BIOLOGICZNE BAZY DANYCH /
serwisy bioinformatyczne

« Biologiczne bazy danych sa bibliotekami informacii z dziedzin
nauk naturalnych. Dane gromadzone sg z eksperymentéw naukowych
(zobacz pierwotne i wtérne dane oraz pierwotne i wtérne bazy danych),
literatury (m.in. publikacje naukowe, ksigzki, podreczniki) oraz analiz
obliczeniowych (m.in. dane statystyczne, analizy bioinformatyczne).
Biologiczne bazy danych zawierajg informacje z takich dziedzin
naukowych jak: genomika, proteomika, metabolomika, transkryptomika,
mikromacierzowa analiza ekspresji genéw, filogenetyka i tym podobne.
Zbierane informacje dotyczg gtownie funkciji i struktury gendw, lokalizacji
(zaréwno jadrowej (chromosomalnej) jak i pozajqdroweg, Klinicznych
efektéw mutacji, podobienstwa sekwencji i struktur (biatek i kwasow
nukleinowych) oraz informacji postgenomowych.

DNA Dats Bank of Japan

drJan Pawet Jasylaski Podstawy
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INTERPOLACJA DANYCH

ROZDZIELCZOSCI

INTERPOLACJA - "ZWIEKSZANIE"
*Da [ ][]

ne . . . Jest to to metoda matematyczna generowania
brakujgcych danych w dokonanej serii pomiaréw.

Rozszerzenie R X .
zakresu interpolacja

LIME]  CEEEC
el ) [ ]
HENEN
Lol () )]
OREEL CDEEEC

Macierz punktowa

90 PLAU 137 90 PLAU 137

: :
'g‘- ol
e
..“'.._‘.

) PLAU 90 EPKKVKL
PLAT 23 ELHQVPSNCD----CLI

CPQHLTGNHCQKEK---CFE 137

YFSNIHWCNCPKKFGGQHCEIDKSKTCYE 72
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MACIERZ

« Macierz — uktad zapisanych w postaci prostokatnej tablicy
danych nazywanych elementami
badz wspoétczynnikami bedacych

m-by-n matrix

elementami ustalonego zbioru, &y 0 columns
zwykle Bl e me e
liczbowego.

d2.1 Q22 Q23

831 832 a3

Organization of a matrix

A Organization of & matrix &
Ve shrn T =l Seaimty oo 15| Resionby o=

[3/2 n] [ms(w/ﬁ) —sin(n/6)
0 3/2 sin(w/6) cos(n/6)

T

PP

1125
0 1

eznzece

=

2 BioEdit Sequence Alignment Editor - [Dot plot pairwise sequence comparison] 1
e S S acierz
=Nk}

Zoom[10 5] _Rest kt

[ punktowa
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i
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Macierz substytuciji

Gonnet Pam250 Matrix
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[ Residue Identity
Hydrophobic Similarity
[ Hydrophilic Similarity
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HTML

T<IDOCTIEE HIML PUBLIC *-//43C//PTD HIML 4,01 Transitional//EN' "hitp://uwe.u3.or/TR/ntale/Leose. atd">
2

3 <HDML>

1

5 <mAD>

6 <meta http-eguiv="Content-type’ content="text/html: charset=isi-8859-17 f>
7 <meta name="Descrip-ion” content="shemst pliku HTILT />

6 <cmeta name= " ="ie Paved Jestrzebski’ f>

9 <LitleXTYTUL</titler

0 </HERD>

1

2 <BoDY>

1 <hisnsgEovek 1 rzedu</hi>

1 <h2:negrbvek mnied vazny</h2>

15 <hEritd...</n6>

1 </BODY>

18 <DLy

)
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Znaczniki HTML

« Znacznik ma nastepujgca forme <_>, gdzie
w miejsce "_" wstawia sie odpowiedni cigg
znakow okreslajgcy rodzaj znacznika, np.:
<a>, <b>, <i>, <img>

« Kazdy otwarty znacznik BEZ WYJATKU
musi zosta¢ zamkniety:

« <b>link </b>
« <br />
« <img src="#" />
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Polskie znaki

Strona internetowa

7 <boay>
H

9 <table width=250px border="1">

10 <tr><td>

1

2 <h>to jest pogrubiony tekst</h>
3 <i>to jest pochyly tekst<fi>

M <u>to jest podireslony tekst</u>
15

16 <ul>to jest wypunktovanie

 <li>punke 1</1i>
B <li>punke 2</1i>
® <lidpunke 3</1i>
W <li>icd.</li>

A <ju>

2 <center>to jest wyiradkowamie</center>

“

% <a href=radres odniesienia’> a to jest hiperiacze</a>

%
2 <re</u>e Edycja w edytorze tekstu

« Podgl ad w przegl adarce

Bik  Edvcia  Widok Histoia  Zakfadki  Har
<@ - < HE

to jest pogrubiony telst
\to jest pociyy tekst
to fest podkredlony telst

to jest wypunktowanie
o punks 1
o punkt 2
+ punkt 3
® itd

to jest wyiredkowanic
ato jest hi}gerlgcze
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Znaczniki HTML

« Znaczniki posiadajg atrybuty
« <a href="adres odniesienia"> link </a>
« <img src="adres obrazka" width="100px" />
« <option selected> wybrana opcja </option>
« Znaczniki powinny byé zawierane wewnatrz
siebie, a nie naprzemiennie:
« TAK <a><b><i> text </i></b></a>

« NIE <a><b><i> text </fa></b></i>
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* <IDOCTYPE html PUBLIC "-//W3C//DTD XHTML 1.0 Strict //EN"
* "http://www.w3c.org/TR/xhtm|1/DTD/xhtml1-strict.dtd ">
o <html xmIns="http://www.w3c.org/1999/xhtml" xml:lan g="pl"
lang="pl">
* <head>
*  <meta http-equiv="Content-type" content="text/html; charset=ISO-
8859-2" />
* <META http-equiv="Content-Type" content="text/html;
charset=windows-1250">
* <meta http-equiv="content-language" content="pl" />
* </head>
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